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CEL

Poréwnanie zmiennosci genetycznej eksonu 2 genu DRB3
u zubréw z dwoéch linii genetycznych

Badania objety:
-537 osobnikow z linii biatowieskiej (LB)

- 274 osobniki z linii bialowiesko-kaukaskiej (LC)
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Izolacja DNA metodga dobrang do rodzaju tkanki

l

PCR — Amplifikacja eksonu 2 genu DRB3

l

RFLP - Trawienie enzymami restrykcyjnymi:
BstYl, Haelll, Rsal

l

Rozdzial produktu trawienia w 12% zelu poliakryloamidowym
| barwienie azotanem srebra

l

Analizy statystyczne tj. frekwencja genotypéw, heterozygotycznosé

test chi-kwadrat
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WYNIKI

Otrzymane wzory resyrykcyjne
BstYl Haelll Rsal
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Frekwencja zaobserwowanych potaczen wzorow restrykcyjnych

BstYI
Linia
genetyczna = L g2
LB 0,485 0,331 0,184
LC 0,590 0,266 0,144
Haelll**
Linia
B — 33 43 44 53 54 55
LB 0,278 0,171 0,174 0,072 0,102 0,203
LC 0,212 0,179 0,106 0,156 0,117 0,229
Rsal**
Linia
e 66 76 77 86 87 88 97 98 99
LB 0,149 | 0,236 | 0,206 | 0,059 0,028 | 0,021 | 0,007 | 0,083 | 0,015 0,196
LC 0,124 | 0,168 | 0,202 | 0,067 0,011 | 0,017 | 0,000 | 0,096 | 0,090 0,225

** - roznice istotne przy p < 0,01
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WYNIKI

Wartosci wspoétczynnikéw heterozygotycznosci

obserwowanej i oczekiwanej w dwaéch liniach genetycznych zubréow

BstYI
Linia HET Obs. HET EXxp.
genetyczna
LB 0,331 0,455
LC 0,266 0,401
Haelll
Linia HET Obs. HET EXxp.
genetyczna
LB 0,345 0,660
LC 0,452 0,657
Rsal
Linia HET Obs. HET EXxp.
genetyczna
LB 0,428 0,699
LC 0,433 0,715
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Najczesciej wystepujace genotypy

Genotyp Liczba osobnikéw
BstYI Haelll Rsal Razem LB LC
11 55 99 107 76 28
22 33 77 80 64 16
11 44 66 71 60 11
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WYNIKI

Zaobserwowane genotypy homozygotyczne dla jednego, dwéch i trzech
zastosowanych restryktaz

Genotypy homozygotyczne

Enzym restrykcyjny LB LC
l enzym
BstYI 56 39
Haelll 29 5
Rsal 7 8
[ Reem [ o T = ]
Il enzymy
BstYI Haelll 37 13
BstYl Rsal 17 10
Haelll Rsal 32 14
[ Rwem ] s [ o |
7 Il enzymy 7
BstYl Haelll Rsal 239 63

Genotypy heterozygotyczne

Enzym restrykcyjny LB e
Il enzymy
BstYIl Haelll Rsal 105 21
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#, WYNIKI

Wsrod 84 zaobserwowanych genotypow stwierdzone zostaty
kombinacje wystepujace tylko w jednej linii genetycznej:

LB 29

LC 19




WNIOSKI

1. Locus DRB3 w obu badanych liniach genetycznych zubréw charakteryzuje
sie niskg zmiennoscia, o czym swiadczy wartos¢é wspoétczynnika
heterozygotycznosci.

2. Réznice genetyczne stwierdzone miedzy zubrami nalezagcymi do linii
biatowieskiej i biatowiesko-kaukaskiej uzasadniajg dalsze utrzymywanie
hodowli w obrebie dwéch linii genetycznych.
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